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Gene Set 63 : KEGG_SELENOAMINO_ACID_METABOLISM Gene Set Null Distribution Heat Map for Genes in Gene Set
clus3 NON.clus3

Class

© TRMTLLf T | || ||| ||||| | WYL || |||{ |
AHCYL2} | ||||‘|| ||||||||‘||| | ‘ | |||||||| Il |‘ LA
CTHIM TG AT ||| ||||| Ll || | | LRI
MAT28B|| | |11 [l |||}|||| J Il || || ||‘ il ‘||| MH I/ ‘| 1] J|||
METTL2B || | || H| ‘| ||||| ‘||| | ‘ L |||| ’| | |
MARS ||‘ |‘|||| ‘ '|| ~| Il |‘ | L] ||| LT
~ AHCY| | |‘| |1l ||||‘| NI S | |||||| | I 1 J||| |
: & L%'\(/:IEIH |I| ||| | |||||| iy ||||I | |||I LI |||||||||| || ||| ! ‘ |h||| |H| I|||' |
1 z ing at 8029 ; L
ero crossing &l e Peak at 14558 T AHCYLl‘ W I r‘ |||I w “ ||||||'|||H| |||| " H||||||| ‘| || ‘ |H |U ||||||
§ ,| |’ | ‘ (L1 A |'| LERIN ) ’ ||||| |||| ’ || ’| |||{
: o WBSCRZZ‘ (R LW ||| Il ||{ ’H | UL L AETACRY N ) |
: ! | L]l ||||| ||| I |||||||| FLL || |||| ||’ ||‘ |||| |||||||
: : J|| || ||||||||| ||||I i ||"|| | | || il |||||”|| |||| 1 | | | lH i ||
H, h||| ‘ ‘|‘ | 4 H ||‘|‘| ’||| Ul |f LI M |||“|'||‘||”
||| (L AR | |" ‘ LIV ||||| ||| ARG L ||
o | ||| i || | ||| | | | LI | J |l i |||| |||
: : . ) - [ i H| { ] 1 || (L |H ||||||||||| I |||| 1) IR ||
"clus3" 5 : "NON.clus3" Neg. ES "NON.clus3 Pos. ES: "clus3 T || | ||||| || |||| | |‘||| ||||HI| Ll \| (L ERT |||
GT6| I || 1RSSR AT A
I I I I I I I I I I I
0 5000 10000 15000 -0.6 -0.4 -0.2 0.0 0.2 0.4 0.6
Gene List Index ES

Number of genes: 18197 (in list), 25 (in gene set) ES =-0.404 NES =-1.37 Nom. p—val=0.104 FWER= 0.961 FDR= 0.822



