
6%
8%
7%
10%
8%
3%
9%
7%
8%
8%
8%
12%
6%
7%
34%
11%
13%
12%
4%
12%
11%
10%
8%
18%
8%
21%
12%
8%
6%
8%
8%
9%
16%
14%
7%
23%
7%
6%
20%
16%
19%
13%
11%
16%
6%
16%
4%
10%
7%
11%
17%
11%
9%
21%
16%
16%
20%
21%
14%
29%
38%
17%
29%
23%
21%
28%
21%
21%
52%
24%
30%
37%
21%

112112

100 60 40 20 0
# mutations

0.5 2.0 3.5

DMRT1
C9orf66

AVL9
NEFH
TNIP2
SIX6

GLTSCR2
ZC3H12D

COQ2
LZTR1

RNF149
TSC22D2

CD320
PTPLA
LRIG1

ZNF628
NOL9
CLIC6

PCGF6
CCDC105

RGMB
LRP11
HES3

C1orf106
GDF1

ZNF598
GPRIN2
C10orf95
PDCD6

PRKAR1A
KRTAP4-5

APOE
IDUA

HHIPL1
DLEU7

TPO
FZD1

SPERT
AMDHD1
THEM4
CRIPAK

UQCRFS1
C19orf10

SYT8
B3GNT6
CTNNB1

C14orf180
C4orf32

KRTAP5-5
NMU

PANK2
BHLHE22

MEN1
ERCC2
FPGS

ATXN1
TP53
RINL

CLDN23
OPRD1
GARS

KBTBD13
CCDC102A

IRX3
ZAR1

TOR3A
KCNK17
GLTPD2
ZFPM1
MAL2

LACTB
ZNF517
ASPDH

-log10(q-value)

0
10
20
30
40
50
60
70

#
 m

u
ta
tio
n
s/
M
b

0

20

40

60

80

100

%

C
G
A
-O
R
-A
5
L
G
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
6
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
S
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
I-
0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

G
A
-O

R
-A
5
JU

-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

G
A
-O

R
-A
5
L
F
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
8
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
5
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-P
K
-A
5
H
B
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JO

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
JJ
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
3
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
4
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JS

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-O

R
-A
5
K
W
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JC

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
X
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JA

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
2
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
1
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
9
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-O

R
-A
5
K
B
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

G
A
-O

R
-A
5
K
S
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J9
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JB

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
U
-A
5
P
I-
0
1
A
-1
2
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
A
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JZ
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JF
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JG

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JE

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-P
K
-A
5
H
9
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
H
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JM

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
6
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-P
6
-A
5
O
H
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

G
A
-O

R
-A
5
JH

-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
V
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
0
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JT
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
N
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
L
J-
0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-O

R
-A
5
K
Q
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
JL
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-P
K
-A
5
H
C
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
Z
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J8
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
JI
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JW

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J6
-0
1
A
-3
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JQ

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
3
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
U
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
5
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J5
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
Y
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

G
A
-O

R
-A
5
K
P
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
9
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JK

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
T
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J3
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-P
K
-A
5
H
A
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JR

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JV

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JY

-0
1
A
-3
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J2
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
E
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
C
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
8
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
L
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J7
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JD

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
O
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
O
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
K
T
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-P
6
-A
5
O
F
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
K
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JP

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
JX

-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
P
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
R
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
4
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
D
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J4
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
B
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
1
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-O
R
-A
5
L
2
-0
1
A
-1
1
D
-A
3
0
A
-1
0

C
G
A
-P
A
-A
5
Y
G
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

C
G
A
-P
K
-A
5
H
8
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

T
C
G
A
-O
R
-A
5
J1
-0
1
A
-1
1
D
-A
2
9
I-
1
0

Syn.
Non syn.

Syn.
Missense
Splice site
Nonsense

Frame shift
In frame indel
Other non syn.

indel+null
A:T_transversion
A:T_transition
other_C:G_transversion
other_C:G_transition
CpG_transversion
CpG_transition


