
0 5000 10000 15000

−
0.

8
−

0.
6

−
0.

4
−

0.
2

0.
0

0.
2

Gene Set  120 : KEGG_HUNTINGTONS_DISEASE

Number of genes: 17728 (in list), 167 (in gene set)
Gene List Index

R
un

ni
ng

 E
nr

ic
hm

en
t S

co
re

 (
R

E
S

)

"clus4" "NON.clus4" 

Peak at 3982
Zero crossing at 10017

−0.4 −0.2 0.0 0.2 0.4
0

1
2

3
4

Gene Set Null Distribution

ES = 0.333  NES = 1.56 Nom. p−val= 0.0741 FWER= 0.954 FDR= 0.0963
ES

P
(E

S
)

Gene Set Null Density
Observed Gene Set ES value

Neg. ES "NON.clus4"  Pos. ES: "clus4" 

 Heat Map for Genes in Gene Set

 

 

COX7B2
DNAH3
DNAH1
PPARG

CREB3L4
PLCB1

CREB3L3
CLTCL1
POLR2F
NDUFA5
COX4I2

NDUFA4L2
POLR2D

CREB3L2
ATP5G1
POLR2J
NDUFC2
POLR2I
ATP5H

NDUFB6
CASP9

NDUFB8
NDUFB7

TAF4
DCTN4

SOD1
NDUFA2

UQCRHL
POLR2H
ATP5G2

EP300
NDUFB1

NRF1
UQCRC1

DNAI1
TBP

TBPL1
NDUFV3
COX6A1
NDUFA6
NDUFB4

SIN3A
COX7A2

POLR2J3
AP2A1
TFAM

NDUFA4
POLR2L

HTT
CLTA

NDUFS6
AP2S1
APAF1

UQCRH
HDAC2

CLTC
POLR2E

HDAC1
UQCR10

RCOR1
COX5B

NDUFA7
POLR2J2

ATP5J
GRIN2B

SP1
CASP3

NDUFA8
NDUFB10

COX6B1
ATP5O

NDUFS3
COX7A2L

NDUFA3
ATP5F1
DCTN1

NDUFS4
NDUFA1

CASP8
GNAQ

COX7C
CREBBP
SLC25A5

ATP5E
PPID

NDUFS5
NDUFB2

VDAC2
COX8A

POLR2C
ATP5D

UQCRQ
NDUFB9
POLR2G

DCTN2
ATP5C1
COX5A
AP2B1
AP2M1

NDUFS7
VDAC3
SDHB

NDUFB3
SLC25A4

AP2A2
SDHC

POLR2B
COX6A2
POLR2K
UQCR11

SDHD
NDUFA10
NDUFS1
NDUFA9

COX7B
ATP5B
COX6C

ATP5G3
CREB1

CYC1
NDUFS8
NDUFB5

GPX1
NDUFS2

CYCS
UQCRB

NDUFV1
VDAC1

NDUFAB1
NDUFC1

BAX
GRM5

NDUFV2
UQCRFS1

ATP5A1
SDHA

COX4I1
DNAL4

REST
CREB3
DNALI1

SLC25A6
POLR2A

PLCB3
UQCRC2

HIP1
CLTB
TP53

DNAL1
BBC3
SOD2

PPARGC1A
TGM2
HAP1

COX6B2
GRIN1
DLG4
ITPR1
BDNF

CREB5
PLCB2

IFT57
TAF4B

COX7A1
PLCB4

CREB3L1
DNAH2

Class

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

W
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
X

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

2_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

6_
01

T
C

G
A

_5
R

_A
A

1D
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_4

07
2_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

10
Q

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

R
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
S

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

X
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

11
0_

01
T

C
G

A
_B

D
_A

3E
R

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_5
26

0_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

2_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
3M

A
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
C

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
9_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

39
X

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

6_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
3A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
9_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

T
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
2_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

K
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

7_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
V

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

W
0_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

4X
I_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

62
7_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

7P
X

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
82

E
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

97
K

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
3J

L_
01

T
C

G
A

_E
S

_A
2H

T
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

3I
0_

01
T

C
G

A
_F

V
_A

3R
3_

01
T

C
G

A
_F

V
_A

49
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

25
T

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

V
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
X

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
5S

M
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
7_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

3O
U

_0
1

T
C

G
A

_H
P

_A
5M

Z
_0

1
T

C
G

A
_K

7_
A

5R
F

_0
1

T
C

G
A

_K
7_

A
6G

5_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

2_
01

T
C

G
A

_M
I_

A
75

E
_0

1
T

C
G

A
_M

R
_A

8J
O

_0
1

T
C

G
A

_O
8_

A
75

V
_0

1
T

C
G

A
_P

D
_A

5D
F

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
6M

5_
01

T
C

G
A

_U
B

_A
A

0U
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

A
0V

_0
1

T
C

G
A

_W
Q

_A
B

4B
_0

1
T

C
G

A
_W

X
_A

A
44

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

D
_0

1
T

C
G

A
_Z

P
_A

9C
V

_0
1

T
C

G
A

_Z
P

_A
9D

1_
01

T
C

G
A

_Z
P

_A
9D

2_
01

T
C

G
A

_Z
S

_A
9C

D
_0

1
T

C
G

A
_2

V
_A

95
S

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

S
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
T

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

U
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
V

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

Y
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
Z

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

0_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

1_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

3_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

4_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

5_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

7_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

8_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

9_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

A
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9H
B

_0
1

T
C

G
A

_3
K

_A
A

Z
8_

01
T

C
G

A
_4

R
_A

A
8I

_0
1

T
C

G
A

_5
C

_A
9V

G
_0

1
T

C
G

A
_5

C
_A

9V
H

_0
1

T
C

G
A

_5
C

_A
A

P
D

_0
1

T
C

G
A

_5
R

_A
A

1C
_0

1
T

C
G

A
_5

R
_A

A
A

M
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_4

07
3_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

10
T

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

U
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
W

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

Y
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
Z

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
11

2_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
21

6_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
21

7_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
3K

F
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

3K
G

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
5W

4_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
69

H
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

69
I_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

8Y
O

_0
1

T
C

G
A

_B
D

_A
2L

6_
01

T
C

G
A

_B
D

_A
3E

P
_0

1
T

C
G

A
_B

W
_A

5N
O

_0
1

T
C

G
A

_B
W

_A
5N

P
_0

1
T

C
G

A
_B

W
_A

5N
Q

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_5
25

8_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
25

9_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

1_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

3_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

4_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
12

3_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
1H

T
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
9_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
B

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
5U

C
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

5U
D

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
5U

E
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
E

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

F
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
G

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

H
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
I_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
J_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
K

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

L_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
8H

S
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

8H
T

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
8H

U
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

8H
V

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

S
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

9F
U

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
4_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
5_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
8_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
11

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
11

D
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

D
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

F
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

H
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
J_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

L_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
39

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

39
W

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
39

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

39
Z

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

2_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

3_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

4_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

5_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

7_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

9_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

A
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

F
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

H
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
J_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

L_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
O

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
Q

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
V

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

A
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

C
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

E
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

G
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
H

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

J_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
L_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

O
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

X
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Z
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

0_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

5_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

J_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
L_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

M
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

O
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

0_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
1_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

2_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

4_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

9_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
H

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

K
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
P

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
S

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
W

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

X
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
Y

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

Z
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
W

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

W
2_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
W

3_
01

T
C

G
A

_E
D

_A
45

9_
01

T
C

G
A

_E
D

_A
5K

G
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

66
X

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
66

Y
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

7P
Y

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
7P

Z
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

7X
O

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
7X

P
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

8O
5_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

8O
6_

01
T

C
G

A
_E

P
_A

12
J_

01
T

C
G

A
_E

P
_A

26
S

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
2K

A
_0

1
T

C
G

A
_E

P
_A

2K
B

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
2K

C
_0

1
T

C
G

A
_E

P
_A

3R
K

_0
1

T
C

G
A

_E
S

_A
2H

S
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

23
B

_0
1

T
C

G
A

_F
V

_A
2Q

Q
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

2Q
R

_0
1

T
C

G
A

_F
V

_A
3I

1_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
3R

2_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
49

6_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
4Z

P
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

4Z
Q

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

S
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
U

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

Y
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
Z

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

G
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

3C
H

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

I_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

J_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

K
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
I_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
J_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
K

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
5S

L_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
6U

C
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
6_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
8_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
9_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

A
U

Z
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
0_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
1_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
2_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
3_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
4_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
6_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
7_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

6C
0_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

9D
B

_0
1

T
C

G
A

_H
P

_A
5N

0_
01

T
C

G
A

_K
7_

A
5R

G
_0

1
T

C
G

A
_K

7_
A

A
U

7_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

0_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

7_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

8_
01

T
C

G
A

_L
G

_A
6G

G
_0

1
T

C
G

A
_L

G
_A

9Q
C

_0
1

T
C

G
A

_L
G

_A
9Q

D
_0

1
T

C
G

A
_M

I_
A

75
C

_0
1

T
C

G
A

_M
I_

A
75

G
_0

1
T

C
G

A
_M

I_
A

75
H

_0
1

T
C

G
A

_M
I_

A
75

I_
01

T
C

G
A

_M
R

_A
52

0_
01

T
C

G
A

_N
I_

A
4U

2_
01

T
C

G
A

_N
I_

A
8L

F
_0

1
T

C
G

A
_Q

A
_A

7B
7_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
3_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
4_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
6_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
9_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
B

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
7S

F
_0

1
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
H

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
7S

K
_0

1
T

C
G

A
_R

G
_A

7D
4_

01
T

C
G

A
_T

1_
A

6J
8_

01
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
A

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

B
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
C

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

D
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
E

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

F
_0

1
T

C
G

A
_W

J_
A

86
L_

01
T

C
G

A
_W

Q
_A

9G
7_

01
T

C
G

A
_W

X
_A

A
46

_0
1

T
C

G
A

_W
X

_A
A

47
_0

1
T

C
G

A
_X

R
_A

8T
C

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

E
_0

1
T

C
G

A
_X

R
_A

8T
F

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

G
_0

1
T

C
G

A
_Y

A
_A

8S
7_

01
T

C
G

A
_Z

P
_A

9C
Y

_0
1

T
C

G
A

_Z
P

_A
9C

Z
_0

1
T

C
G

A
_Z

P
_A

9D
0_

01
T

C
G

A
_Z

P
_A

9D
4_

01
T

C
G

A
_Z

S
_A

9C
E

_0
1

T
C

G
A

_Z
S

_A
9C

F
_0

1
T

C
G

A
_Z

S
_A

9C
G

_0
1

clus4 NON.clus4


