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Gene Set  440 : REACTOME_GASTRIN_CREB_SIGNALLING_PATHWAY_VIA_PKC_AND_MAPK

Number of genes: 17728 (in list), 165 (in gene set)
Gene List Index

R
un

ni
ng

 E
nr

ic
hm

en
t S

co
re

 (
R

E
S

)

"clus4" "NON.clus4" 

Peak at 3432
Zero crossing at 10017

−0.6 −0.4 −0.2 0.0 0.2 0.4 0.6
0.

0
0.

5
1.

0
1.

5
2.

0
2.

5
3.

0

Gene Set Null Distribution

ES = 0.564  NES = 1.7 Nom. p−val= 0.0061 FWER= 0.767 FDR= 0.0705
ES

P
(E

S
)

Gene Set Null Density
Observed Gene Set ES value

Neg. ES "NON.clus4"  Pos. ES: "clus4" 

 Heat Map for Genes in Gene Set

 

 

PROK1
GNGT1

CDK1
GNG4

UTS2R
TAC3

NPFFR2
PROKR1

F2
KNG1
ITPR2

MCHR1
KISS1

PRKCA
OPN4

PLCB1
CHRM5
LTB4R2

XCL1
GRPR
MMP3
GNG3

AGTR1
UTS2D

AGT
RAF1

PIK3R1
CHRM3
LTB4R

RPS6KA3
GNG10
MLNR
UTS2
NRAS
GRB2

P2RY11
PIK3R2

DGKB
KISS1R

NMB
SOS1

MAPK1
PMCH
NPFF
HRAS

PRKCD
DGKD

MAP2K2
GNAQ
EDN3

GCGR
AVPR1A
DAGLB

ADRA1A
ADRBK1
PIK3CA

CCK
CREB1

GNB1
P2RY2
GNB2
GNG5

GNA11
KRAS

YWHAB
DGKI

GNG7
CHRM1

MAP2K1
QRFP

FFAR3
DGKH

RPS6KA1
KALRN
DGKQ

MAPK3
GNB5
XCL2
TRIO
OXT

GNRHR
PLCB3
EGFR

MAPK7
LPAR3
GNG12
FFAR2

PRKCE
CASR

PIK3R3
GRP

TRPC3
HTR2A

APP
GNRH1
TACR2
GRK5

ADRA1D
MGLL

BDKRB1
ADRA1B

TRPC6
PTGFR

NTS
GPR4

TACR1
RGS19

XCR1
GNG11
LPAR6

EDNRB
GPR17
HBEGF
P2RY10

RASGRP2
GNB3

NTSR1
SAA1

PRKCH
RPS6KA2

GNG2
P2RY6
DGKE
EDN2

P2RY1
GHRL

ANXA1
CYSLTR1

LPAR4
PLCB2
DAGLA

FPR2
HRH1

QRFPR
CYSLTR2

DGKA
GNGT2

GNB4
DGKG

PTGER1
GPR65
PTAFR
GNA15

PRKCQ
ITPR3
RGS2

GNA14
HTR2B
LPAR2
RGS18

RASGRP1
F2R

F2RL2
NMUR1

EDN1
OXTR

F2RL1
BDKRB2
GPR132

F2RL3
EDNRA

TBXA2R
PLCB4
GPR68
LPAR1
Class

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

W
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
X

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

2_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

6_
01

T
C

G
A

_5
R

_A
A

1D
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_4

07
2_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

10
Q

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

R
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
S

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

X
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

11
0_

01
T

C
G

A
_B

D
_A

3E
R

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_5
26

0_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

2_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
3M

A
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
C

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
9_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

39
X

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

6_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
3A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
9_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

T
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
2_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

K
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

7_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
V

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

W
0_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

4X
I_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

62
7_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

7P
X

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
82

E
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

97
K

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
3J

L_
01

T
C

G
A

_E
S

_A
2H

T
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

3I
0_

01
T

C
G

A
_F

V
_A

3R
3_

01
T

C
G

A
_F

V
_A

49
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

25
T

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

V
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
X

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
5S

M
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
7_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

3O
U

_0
1

T
C

G
A

_H
P

_A
5M

Z
_0

1
T

C
G

A
_K

7_
A

5R
F

_0
1

T
C

G
A

_K
7_

A
6G

5_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

2_
01

T
C

G
A

_M
I_

A
75

E
_0

1
T

C
G

A
_M

R
_A

8J
O

_0
1

T
C

G
A

_O
8_

A
75

V
_0

1
T

C
G

A
_P

D
_A

5D
F

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
6M

5_
01

T
C

G
A

_U
B

_A
A

0U
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

A
0V

_0
1

T
C

G
A

_W
Q

_A
B

4B
_0

1
T

C
G

A
_W

X
_A

A
44

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

D
_0

1
T

C
G

A
_Z

P
_A

9C
V

_0
1

T
C

G
A

_Z
P

_A
9D

1_
01

T
C

G
A

_Z
P

_A
9D

2_
01

T
C

G
A

_Z
S

_A
9C

D
_0

1
T

C
G

A
_2

V
_A

95
S

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

S
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
T

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

U
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
V

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9G

Y
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9G
Z

_0
1

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

0_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

1_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

3_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

4_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

5_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

7_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

8_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

9_
01

T
C

G
A

_2
Y

_A
9H

A
_0

1
T

C
G

A
_2

Y
_A

9H
B

_0
1

T
C

G
A

_3
K

_A
A

Z
8_

01
T

C
G

A
_4

R
_A

A
8I

_0
1

T
C

G
A

_5
C

_A
9V

G
_0

1
T

C
G

A
_5

C
_A

9V
H

_0
1

T
C

G
A

_5
C

_A
A

P
D

_0
1

T
C

G
A

_5
R

_A
A

1C
_0

1
T

C
G

A
_5

R
_A

A
A

M
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_4

07
3_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

10
T

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

U
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
W

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
10

Y
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

10
Z

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
11

2_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
21

6_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
21

7_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
3K

F
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

3K
G

_0
1

T
C

G
A

_B
C

_A
5W

4_
01

T
C

G
A

_B
C

_A
69

H
_0

1
T

C
G

A
_B

C
_A

69
I_

01
T

C
G

A
_B

C
_A

8Y
O

_0
1

T
C

G
A

_B
D

_A
2L

6_
01

T
C

G
A

_B
D

_A
3E

P
_0

1
T

C
G

A
_B

W
_A

5N
O

_0
1

T
C

G
A

_B
W

_A
5N

P
_0

1
T

C
G

A
_B

W
_A

5N
Q

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_5
25

8_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
25

9_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

1_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

3_
01

T
C

G
A

_C
C

_5
26

4_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
12

3_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
1H

T
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
9_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

3M
B

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
5U

C
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

5U
D

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
5U

E
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
E

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

F
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
G

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

H
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
I_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
J_

01
T

C
G

A
_C

C
_A

7I
K

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
7I

L_
01

T
C

G
A

_C
C

_A
8H

S
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

8H
T

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
8H

U
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

8H
V

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

S
_0

1
T

C
G

A
_C

C
_A

9F
U

_0
1

T
C

G
A

_C
C

_A
9F

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
4_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
5_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
8_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

11
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
11

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

11
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
11

D
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

B
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

D
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

F
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

H
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
J_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

1E
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
1E

L_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
39

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

39
W

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
39

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

39
Z

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

2_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

3_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

4_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

5_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

7_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
3A

9_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

A
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

F
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

H
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
J_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

L_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
O

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
Q

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
4N

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

4N
V

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

A
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

C
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

E
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

73
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
73

G
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
H

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

J_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
K

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

C
L_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

O
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

P
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

X
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
C

Z
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

0_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

5_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

8_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
C

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
F

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
G

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

J_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

D
L_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

M
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

N
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

O
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

R
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

S
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

V
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

W
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
D

Y
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

0_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
1_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

2_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
3_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

4_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
6_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

9_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
A

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
B

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
D

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
E

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
H

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
A

E
I_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
E

K
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
P

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

Q
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
S

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

U
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
W

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

X
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

AV
Y

_0
1

T
C

G
A

_D
D

_A
AV

Z
_0

1
T

C
G

A
_D

D
_A

A
W

1_
01

T
C

G
A

_D
D

_A
A

W
2_

01
T

C
G

A
_D

D
_A

A
W

3_
01

T
C

G
A

_E
D

_A
45

9_
01

T
C

G
A

_E
D

_A
5K

G
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

66
X

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
66

Y
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

7P
Y

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
7P

Z
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

7X
O

_0
1

T
C

G
A

_E
D

_A
7X

P
_0

1
T

C
G

A
_E

D
_A

8O
5_

01
T

C
G

A
_E

D
_A

8O
6_

01
T

C
G

A
_E

P
_A

12
J_

01
T

C
G

A
_E

P
_A

26
S

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
2K

A
_0

1
T

C
G

A
_E

P
_A

2K
B

_0
1

T
C

G
A

_E
P

_A
2K

C
_0

1
T

C
G

A
_E

P
_A

3R
K

_0
1

T
C

G
A

_E
S

_A
2H

S
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

23
B

_0
1

T
C

G
A

_F
V

_A
2Q

Q
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

2Q
R

_0
1

T
C

G
A

_F
V

_A
3I

1_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
3R

2_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
49

6_
01

T
C

G
A

_F
V

_A
4Z

P
_0

1
T

C
G

A
_F

V
_A

4Z
Q

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

S
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
U

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
25

Y
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

25
Z

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

G
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

3C
H

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

I_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

J_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
3C

K
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
I_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
J_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

5S
K

_0
1

T
C

G
A

_G
3_

A
5S

L_
01

T
C

G
A

_G
3_

A
6U

C
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
6_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
8_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

7M
9_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

A
U

Z
_0

1
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
0_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
1_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
2_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
3_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
4_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
5_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
6_

01
T

C
G

A
_G

3_
A

AV
7_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

6C
0_

01
T

C
G

A
_G

J_
A

9D
B

_0
1

T
C

G
A

_H
P

_A
5N

0_
01

T
C

G
A

_K
7_

A
5R

G
_0

1
T

C
G

A
_K

7_
A

A
U

7_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

0_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

7_
01

T
C

G
A

_K
R

_A
7K

8_
01

T
C

G
A

_L
G

_A
6G

G
_0

1
T

C
G

A
_L

G
_A

9Q
C

_0
1

T
C

G
A

_L
G

_A
9Q

D
_0

1
T

C
G

A
_M

I_
A

75
C

_0
1

T
C

G
A

_M
I_

A
75

G
_0

1
T

C
G

A
_M

I_
A

75
H

_0
1

T
C

G
A

_M
I_

A
75

I_
01

T
C

G
A

_M
R

_A
52

0_
01

T
C

G
A

_N
I_

A
4U

2_
01

T
C

G
A

_N
I_

A
8L

F
_0

1
T

C
G

A
_Q

A
_A

7B
7_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
3_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
4_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

6M
6_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
9_

01
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
B

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
7S

F
_0

1
T

C
G

A
_R

C
_A

7S
H

_0
1

T
C

G
A

_R
C

_A
7S

K
_0

1
T

C
G

A
_R

G
_A

7D
4_

01
T

C
G

A
_T

1_
A

6J
8_

01
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
A

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

B
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
C

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

D
_0

1
T

C
G

A
_U

B
_A

7M
E

_0
1

T
C

G
A

_U
B

_A
7M

F
_0

1
T

C
G

A
_W

J_
A

86
L_

01
T

C
G

A
_W

Q
_A

9G
7_

01
T

C
G

A
_W

X
_A

A
46

_0
1

T
C

G
A

_W
X

_A
A

47
_0

1
T

C
G

A
_X

R
_A

8T
C

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

E
_0

1
T

C
G

A
_X

R
_A

8T
F

_0
1

T
C

G
A

_X
R

_A
8T

G
_0

1
T

C
G

A
_Y

A
_A

8S
7_

01
T

C
G

A
_Z

P
_A

9C
Y

_0
1

T
C

G
A

_Z
P

_A
9C

Z
_0

1
T

C
G

A
_Z

P
_A

9D
0_

01
T

C
G

A
_Z

P
_A

9D
4_

01
T

C
G

A
_Z

S
_A

9C
E

_0
1

T
C

G
A

_Z
S

_A
9C

F
_0

1
T

C
G

A
_Z

S
_A

9C
G

_0
1

clus4 NON.clus4


