
0 5000 10000 15000

−
1.

0
−

0.
5

0.
0

Gene Set  588 : REACTOME_CHROMOSOME_MAINTENANCE

Number of genes: 17346 (in list), 102 (in gene set)
Gene List Index

R
un

ni
ng

 E
nr

ic
hm

en
t S

co
re

 (
R

E
S

)

"clus2" "NON.clus2" 

Peak at 14210
Zero crossing at 9453

−0.5 0.0 0.5
0.

0
0.

5
1.

0
1.

5
2.

0
2.

5

Gene Set Null Distribution

ES = −0.502  NES = −1.48 Nom. p−val= 0.057 FWER= 0.962 FDR= 0.62
ES

P
(E

S
)

Gene Set Null Density
Observed Gene Set ES value

Neg. ES "NON.clus2"  Pos. ES: "clus2" 

 Heat Map for Genes in Gene Set

 

 

TEX12
HIST1H2BN

SMC1B
HIST1H2BF

CENPQ
HIST1H2BE

CENPK
HIST1H4I

FKBP6
SYCP2

HIST1H2AC
HIST1H4H

ATR
DNA2

STAG3
RFC4

HIST1H2BC
HIST1H2AE

PRIM1
PRIM2

ITGB3BP
STAG1
HSPA2
CENPI

HIST1H2BL
HIST1H2BJ
HIST1H2BD

CASC5
OIP5

HIST1H2BK
MLF1IP

TERT
BRCA1

SMARCA5
TERF1
STAG2
CENPP

HIST1H2BG
POLA1

HIST4H4
RAD21

RSF1
POT1
NPM1
SMC3

CENPH
DKC1

POLD3
RFC3

RBBP4
HIST1H2AJ

CENPN
RFC5

HIST1H4E
RPA2

RBBP7
LMNB1

HIST2H2AA3
HIST1H4D

PCNA
POLE2
HJURP

RUVBL1
SYNE2
POLD1

LIG1
RPA1
TINF2

H2AFZ
HIST2H4A

DIDO1
RPA3

HIST1H2BO
NHP2

POLA2
HIST1H2AD

POLD4
FEN1

SMC1A
LMNA
RFC2

TERF2
UBE2I

WRAP53
TERF2IP

SUN2
RUVBL2

CENPA
HIST2H2BE

POLD2
HIST1H4C

SYNE1
POLE

CENPO
HIST3H2BB

HIST1H4J
H2AFX

ACD
HIST1H2BH

HIST1H4B
HIST2H2AC

REC8
Class

T
C

G
A

_V
3_

A
9Z

X
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

D
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

M
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

Y
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

0_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

L_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8P
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8Q
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
87

Y
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
88

2_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

3_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

4_
01

T
C

G
A

_Y
Z

_A
98

0_
01

T
C

G
A

_Y
Z

_A
98

2_
01

T
C

G
A

_Y
Z

_A
98

4_
01

T
C

G
A

_R
Z

_A
B

0B
_0

1

T
C

G
A

_V
3_

A
9Z

Y
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

5_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

7_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

8_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

9_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

A
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

C
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

E
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

F
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

H
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

I_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

J_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

K
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

L_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

O
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

Q
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

S
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

T
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

U
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

V
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

W
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

X
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9E

Z
_0

1

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

1_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

2_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

3_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

4_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

5_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

7_
01

T
C

G
A

_V
4_

A
9F

8_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

7_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

8_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

9_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

A
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

B
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

D
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

E
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

F
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

G
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

H
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

I_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

J_
01

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

K
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

M
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

N
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
8K

O
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8M
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8N
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8O
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8R
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8S
_0

1

T
C

G
A

_V
D

_A
A

8T
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
87

T
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
87

U
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
87

W
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
88

0_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

1_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

5_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

8_
01

T
C

G
A

_W
C

_A
88

A
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
A

9A
_0

1

T
C

G
A

_W
C

_A
A

9E
_0

1

T
C

G
A

_Y
Z

_A
98

3_
01

T
C

G
A

_Y
Z

_A
98

5_
01

clus2 NON.clus2


